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Supplementary Figure S5: Bulk‐RNA sequencing analysis of human left ventricular tissue from non‐

failure patients versus DCM patients. (A) Principle components analysis plot depicting difference in 

principle gene expression components between NF (blue) (n=9) and DCM patients (red) (n=9). (B) 

Volcano plot depicting downregulated genes (blue) and upregulated genes (red) identified in RNA 

sequencing, selected gene candidates are labelled. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



 

6 

Scr Scr LTBP2
siRNA

0

5

10

15

20

25

-S
M

A
:G

A
P

D
H

re
la

ti
ve

 e
xp

re
ss

io
n

+TGF-β

✱✱✱✱ ns

Scr Scr LTBP2
siRNA

0

1

2

3

✱✱✱✱ ns

+TGF-β

✱

Supplementary Figure S6: The effect of siRNA‐targeted knockdown of LTBP2 on the TGFβ response 

of human cardiac fibroblasts. A) RT‐PCR analysis of LTBP2 in HCFs transfected with 25nM LTBP2 

siRNA (or scrambled control) (n=2). RT‐PCR analysis of B) αSMA and C) col1α1 in HCFs transfected 

with 25nM LTBP2 siRNA (or scrambled control) in the presence or absence of TGFβ1 (n=4). 

 


